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L & HIV » & A REPF > radgf 2 e A2 38 R fe b HIV 5P R & cni ] > ™ 71 4 e
= FE?
(A) P2 HIV 5 3fey £ 3] i
(B) Fe it HIV ;ﬁ* 3Pk 22 CCRS %82 &
(C) reak HIV }]%-a- FER 2 gpl20 F-v B &
(D) fib HIV 554 ¥ CD8 SRS
2. R EHATIHY 03 -HEFLHAFDAS R EHL > ATIGHESLP 7 ok
+ ﬁl‘-lgf%‘if’ﬁgt“m,ﬁxh)ﬁs{,ﬂ FEM TH @ ‘kﬁ»ﬁﬁ?
(A) *v 1 i eif 5 AL F)
(B) F & iz
(C) 4v1 i chi i 7]
(D) # &+
3. Bk L% M & 7 (phylogenetic analysis)#ri * (hd i TR # «Ej‘r;ﬁm A
B8 e ?
(A) #7#x(apomorphy)
(B) 4 #z(plesiomorphy)
(C) % #7Hx(synapomorphy)
(D) & i £ (clade)
4, b4 5 @ * G M % (phylogenetic trees) kW ¥ 3 M A A A F R
KRG - REAE ok k- = R R
(A) f»_k 148 & (genomics)
(B) % B % #f & (cladistic taxonomy)
(C) % %ur 27 B (systematics)
(D) .43 12§ (phylogeography)
5.t DNA P& enpr B~ S R % 0 § MoRed s PO S S P i > TP K kD
Fe?
(A) % #%&(transversion)
(B) #& 3% (transition)
(C) % i=(translocation)
(D) F # (inversion)
AEERERBAFENF 2 AFF AT FEAH G A2 AR AATF] ) G4t £ B EBERTF
¥ ¢ RNASEI v RNASEIB A %] » # &1 4 FUA AL 5 T 7 P 824 7] 2
(A) E % ik A F(orthologous genes)
(B) % % IF /R £k F](paralogous genes)
(C) 474 £ F)(derived genes)
(D) #& #1#% (gene cluster)
79T A TR T Al
- BiEXZ B W*"ﬁ ¥ A é'—]“’ 7= BEE AT AL A2 fr A3 A 50 B B AE
gAY S I0B T AIFRAEF SI0BEA2FAEF 10 BEAIRAIES 8B
FAIA2 B3 LF T HEAIAZRA LS eSS BEA2A3 R L5
7. F MR EH A ATSZ BB AT AL~ A2 A3 S X BT A A u T 5 S 2
(A) 0.22-~0.38~0.40
(B) 0.32-0.35-0.33
(C) 0.40-~0.22-0.38
(D) 0.35~0.33~0.32
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8.&&L&*Hﬂ%4?+§%ﬂb+m@ﬁﬁﬂé’??Tﬂﬂﬁi’MQﬁwéﬁ
Al ~ A2~ A3 el SRR 7|0 W E 5 0 9
(A) 0.325-~0.300 ~0.375
(B) 0.395-~0.300 ~ 0.305
(C) 0.375~0.325~0.300
(D) 0.305~0.395~0.300
9. EiF AR E o PORFEFHT BT A F L
EET T - @ A3 A S S S 0 T A
(A) 9.00%
(B) 9.30%
(C) 10.56%
(D) 14.06%
10. 7 B i @ ¥ (heritability)chscit » T 71 i@ Jﬂz B FE 7
A) BEfrEIHBYT R G RPENLE
(B) %8 frid & FF i fot Bk B TR
(C) #7% B F KR 8 B 300
(D) & F & B %Y B LA DL H
1. bpE P EL S menE SN > £ AT EE - § 243 ki e g o
B AL I ROE Rt S F SR HFERSHRL LN T
S ll ey B4 F 7
(A) e d % bof4f & 1Y
(B) " HA(PQ)
(©) FHE# (PC)
(D) 3% & ¥ (FD)
12. 4= F)k & (5% 3|7 1R A 2 C3~C4 - CAM g o @ C44o C3 fu s tpdap » C4 {5t
K L IT 2K RF o L E AR DA T 0 5 M CARE DR T;njra—‘kﬁ“_r‘?
(A) ZEES DF 5
(B) % & #& % s NADPH
C€) FERS RA
(D) % & #& % ATP
13, A 55 k5 & R 12 §i(synaptic signaling) ¥ 2 pF > 4 (G @i T T - R g B
R I ST LSS
(A) i % % fJ(chemical synapse)
(B) % & 7% ¥ (paracrine space)
(C) R M4 1% $(gap junction)
(D) "z flF i 5% (plasmodesmata)
APt BB RSE e FEESEF B B¢ - 3 5 39 Jope(protein kinase)
3 B Fo s st gy szt o T JIJTE’ B FE?
(A) 2o 3ot 177 chmi
(B) ety
(C) mipai- GDP A4 GTP
(D) :i%—g,&ﬁ&ﬁ_kﬂ‘ be B] o B

#7773 144 78 > & Hardy-Weinberg T

tﬂﬂt
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15.

16.

17.

18.

19.

20.

21.

BEpiimtr e d MBS MY L §1EE DNAGE» F & 3 Flmms g UL R
¢ Bgd B-DNA Fl¥E A e §-v (histones)?) =+ £A4F L B = kd & » gt & DNA & &b
8 3ev Zfﬁlfﬁ’—é 2l —‘L‘ ?

(A) Lisg (solen01ds)

(B) +%-] % (nucleosomes)

(C) % ¢ & #(chromatin loops)

(D) % ¢ % %k(chromatin fibre)

BEPme im0 A S FMlme 2 4 R FHERE G L] Ak B
HAPIT D B o I TR E 7

(A) 4u4k 2 ¢ F (sister chromatids)

(B) F iR #% ¢ %8 (homologous chromosomes)

(C) + % ¢ §4(daughter chromosomes)

(D) * %% 2k(kinetochore)

s f 224 g (Klinefelter's syndrome) & i im? @ £ 5 % > B = f < 48 (Barr body) ?

A) 0
(B) 1
©) 2
(D) 3

ARV ES SRS CXR L3 RIEIIGE EE R R §E
(A) ¥53EX0 7]
(B) & %5 ZW 7|

(C) T3 - 24y

(D) %5 XXY

FHRDNALRE FAFEPF I R RBA S eE o Th PR 6 4B Y A

¢ B 2B DNA 482+ *'Bf 49
(A) DNA if 4%
(B) DNA f:fit p i

(C) DNA it *f+

(D) #r3 B Hps

f§ %4 4 chime 714 MiBAZ + pre-mRNA e 1 (pre-mRNA processing) 57642 + ¥ 7] i
HHFE?

(A) =5 i e - B cap

(B) & 3 i #r poly-A &

(C) ¥ #:4% spliceosome it {7 pre-mRNA 7 #

(D) #_pre-mRNA 2 % *h &=+

¥ AR S mRNA > H Rk DNA 3 487 § 7 714 7] ATGCGTATA” » £
& 7B AP § § (RNA 5 %55 8200 B 5] %8 o mRNA fet » T 5 & b0t £E 2
(A) AUG-CGU-AUA

(B) ATG-CGT-ATA

(C) UAU-UCG-CAU

(D) UAC-GCA-UAU
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22, t R imts A FIB AT § 0 A M- AT ] 0 R AT 0 I F IO A FleA
FIP T R A A FIR e 0 B i 0T AT RO mpﬂﬁ"]##’p T
7| @ {ﬁ,, £ ar \P‘éﬁ ?

(A) a‘;& it %+ 4 (operator control)
(B) #ril+ #3’;%{: (repressor control)
(C) #& 45+ +|(transcriptional control)
(D) kx#» =+ 4] (promoter control)

23, kA ABATEAFT Y B 0 TR F A A TR B A a9
(A) f# X% %2 DNA (satellite DNA)

(B) ¢t &3 (exons)
(C) £k Fl(pseudogenes)
(D) #& iz (transposons)

24, b T AT 0 AL MPHARH R ARUELA T AL T AR K 9
(A) 2 Fr#4]3 (derepressers)

(B) 25 i ;& _%]+ (morphogens)
(C) 47k #-v %*(cadherin domains)
(D) #i 7k = (enhancers)

25, RIpAGE AL TRET > L Yy B2 FWRAL G "‘J;"K{O Ak > THRE

EARERT RS IR R F]?
(A) iE 4| % fiz(assortative mating)
(B) #8 % % % (frequent mutations)
(C) £ F1= in(gene flow)

(D) £l 41,,4 »2 & (founder effect)

26. 45T ATy LM GRS T APk g E S il @ ?
1 6 5 2 3 4

(A) 14r6

(B) 243

(©) 274

(D) 54c6

27, B P PRBevE T iEAR > B R aEE e SARELPFAT 0 F FAREAIIATIEE ¥
AT R SR TR R TOR 5‘1‘8‘—?"’47'?‘-""32%5 B ehdcat ’TJ'JTF"F%&
Fa?

(A) B3l ®a 2 L kikh vd Pax6 A Flicd 5
(B) 3t ikha 3 Al > % d Pax6 zh FlEchH 7
(C) B>k a * ik > & %5 Pax6 fr Pax7 # Flicks g 7
(D) Btk 3 I @ » A u)d Pax6 o Pax7 & FlEchs i +

Al (GEfmE) HE8H ZHE5H
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28.

29.

30.

31.

32. 3

33.

34.

35.

%y 273 11 - F ¥ (Stanley Miller)fevs % 4% - £ 2 (Harold Urey)fs‘f%%‘iﬁr ﬂF BRI T B R
et GAREEOER S B 5P T d BB L) %#’&&?%
P Ty A AR R Y
(A) CO,
(B) NH;
(C) O,
m)Hm
lf“b%'%f’ FEEBINBRBEBR IR L AL FEENFRPR L 0 £ % s S e
BEi ¢ 3R LR R g% A S 7
INE LG ;g;z
B) MR+
(C) #L<

(D) # %
# % (Phacophyceae) z Efxm¥e 2 4 » B2 RA 2 H K > w85 7 X 2 ER F ok 4
M MR E kit > TR FBE?
L4 bwmie H BHBE
@)£¢3z~a:%@%ﬁ
cd 3 SA A A dhfe S
(D) . ‘d ”}S AERARAY Sl A
TER «’fﬂﬂﬁo-* Wpw @y E > afRFMF EL 0o REERE > LR BR
(rh1201d) FHEBERZANE AL OROR T T IR ?{ Bt Fg ?
(A) B ZREERES ATARF Y dug
(B) #4Tin % fook A e 4
(C) BATak L A~ s e

o

(D) 217 T?]%‘JEF]

¥ ﬁ‘
Ve ? PRPEY Fo v R
Ve o SR Sl R
C) ieEZAL P 2=
(D) ¥ w3 5 AR pE = P
DR RS AR R TR ALY
(A) Re gy
(B) = ¥ imreints
(©) $Hiehd i)
(D) & Ao B
F OB At %4 e (specialized connective tissue) § 77+ A Mg iE 0 T R Bl A ?
(A) #c# fwmrz (chondrocytes)
(B) E v %m*2 (macrophages)
(C) *g7%5 %z (adipose cells)
(D) % J 4 ‘2 (collagen fibers)
b A IR T AT RAPH R O FIR B R BT A REY > TR E L ?
(A) % ig (esophagus)
(B) *Fl#k ¢ (Eustachian tube)
(C) # ¥ (trachea)
(D) rF)pharynx)
AaE (EEHE) £E8HZE6H
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36.

37.

38.

39.

40.

41.

42.

43.

_E_';ff dfé—?-ﬁ?)’?’i_},_j‘lxﬁ.)»jig@
B )R o
(A) o 432 R 4
(B) s 424 A s 4L
(C) # * F 3+ & (proton pumps)
(D) HFd R % si(infection thread):& »
B2 ERFTXIEPF R FORE iy ot £
hypothesis) » 5 B ¢ B incit > T AR F bk A Y
(A) % £ % =% (oligosaccharins) ¥t pH (& ez %
(B) Pz & B % 514 et i 14 (thigmonasty)
(C) 2 & % it e é%#%'}é
(D) HE R K
CAEFR ST o TIPS R i R s ae - 0
(A) + A ke % (epithelial tissue)
(B) % 4F =% (supportive tissue)
(C) # % %= % (nerve tissue)
(D) %% % %k (connective tissue)
FOM Gds s g VA AZ § A K (germ layers) ik A e B T AR bt FE 0
(A) ¢ R~ R ok v g
(B) #* "~ ¥k frot ik
(C) ¥ swh ~ # sw oo
(D) ® "k ~ ok oot ik
it B B ETER S R ERT R AT L SRR E 2 T
7] @ —‘ﬁ B FE ?
A) &7 %
(B) #l1E ~ "ot
(C) =Rt
IRNEARA
A REA T R BT R LA g AR R s L W L T AR 2

(A) A+ % (dendrites)
(B) #Hh% (axons)
(C) % (synapses)

(D) m*z §8(cell bodies)

B LS O F B A Ao R B T AR AL A R Y

(A) # 13(dorsal root)

(B) *%"(meninges)

(C) @ ' (white matter)

(D) # *{(periosteum)

ERLELE i &FQE PR BEHBFUR CBRR AL TR BT
;l] ® "FE, P ﬁé ’% = B{i ‘?
(A) 7| % B % E(nociceptors)
(B) %R % Z(photoreceptors)

(C) H }”“ i (gated channels)

(D) #3p4 & & # (free nerve endings)
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44,

45.

46.

47.

48.

49.

BA ML o F R A R PR B B TR S Tl > T X
Hr sk ?

(A) 4 g 1

(B) wo & i

(C) 4 fE i

(D) # gL JF 8%

LB R S AR T AR B % B (interoceptors) » i d (b g B L T T 5| oRt
Pl d & & 7

(A) # R R

(B) # ~ 4~k

C) 7 ~ B~ B3

(D) 85 % 4
E*§&§ﬁ§%ﬁﬁ$¢£?ﬁﬁ%ﬂﬁﬁ’QW{ﬁﬁ@%ﬁﬁﬁ@%’ﬁﬁﬁ@
E<§'J;’é¢i%'fﬂi° e A TR AR Y

(A) #iT7 :(actlon potential)

(B) #421& i+ (hyperpolarization)

(C) 2 #&i* (depolarization)

(D) 4 & i* (repolarization)

WA TR T A e A R 0
(A) ¥gigc2 (estrogen)

(B) *: & % (insulin)

(C) A F % (cortisol)

(D) 7 sk %% (thyroxin)

L enT s % A e S A R (ANH) 2tk § PET R R R R T RR Y 0 s
S 1140 ek (ANH)$ET 70 fifck £ § 4hdit s 2

(A) = ## (glucagon)

(B) & 7 K& ’gﬁ‘\% (parathyroid hormone)

(C) Pz ¥ pk (aldosterone)

(D) & %#pr (progesterone)

AR kRS AR N« 41 2
(A) % § M & (ball and socket joint)

(B)  # B¢ & (gliding joint)

(C) +% .= B & (hinge joint)

(D) % B & (saddle joint)

50. #F Lk s endE Rovvgad o 4 M R YR B9 (tropomyosin)fei 4T 34 (troponin) A F 2

S AE 0 T e K B e ?
(A) Rvit gy #rdn b R G 39 (myosin)
(B) 34 Fov R Bev B R R v

(C) Jadpf oo M4l v B 5 de g-v (actin)
(D) »4f v #e R 3 Fen R ey

Al (GEfmE) HET8H Z%E8H



